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Резюме: Целта на настоящото изследване беше да се оцени качеството на родословната информация на 
Среднородопската овца, в периода 2005-2023. За целта бяха използвани данните от родословната книга на 
породата, водена от Асоциация за развъждане на Среднородопска, Каракачанска и Родопски цигай овце, 
в която за изследвания период са регистрирани 18 720 записа. Заедно със записаните само като бащи 
и майки животни в педигре файла, общо бяха събрани 22 686 индивида. Педигрето беше обработено 
със софтуерня пакет OptiSel и проверено за грешки с програмата PedigreeViewer, като всички цикли и 
несъответствия в пола бяха разрешени, чрез изтриване на конфликтните данни. Общо във файла има 
идентифицирани 565 бащи и 12 156 майки. Най-дългото проследено педигре на животно е с 6 пояса. 
След 2014 година, индексът за пълнота на педигрето е над 98% за първи пояс, а за втори и трети нараства 
съответно от 58% до 100% и от 38% до 94%. За последните 5 години средния брой еквивалентни пояси 
по години на раждане е между 2.145 и 3.159, а броят пълни пояси 1.839 – 2.537. От резултатите следва, 
че събраните до сега данни в педигрето биха могли да бъдат използвани за анализ на структурата на 
популацията и генетичното разнообразие на породата Среднородопска овца.
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Abstract: The aim of this study was to estimate the quality of the Central Rhodope Sheep pedigree data in 
years 2005-2023. The data was provided by the Association for breeding Central Rhodope sheep, Karakachan 
sheep and Rhodope Cigay sheep, which is keeping the breed’s herdbook. The herdbook has 18 720 records for 
the studied period. Along with the individuals registered only as sires or dams, there were 22686 individuals 
in total in the pedigree file. The pedigree was processed by the OptiSel software package and then checked for 
errors with the PedigreeViewer software. All the inconsistencies found in the pedigree, cycles and the gender 
discrepancies, were solved by erasing the conflicting data. In total 565 sires and 12 156 dams were identified 
in the pedigree file. The maximum number of generations traced for an animal in the pedigree were six. Since 
2014, the average pedigree completeness index is over 98% for the first generation, and for second and third 
increases from 58% to 100%, and from 38% to 94%, respectively. In the recent five years, the average number of 
equivalent generations by year of birth is between 2.145 to 3.159, and the average number of full generations 1.839 
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to 2.537. These results indicate that the cumulated pedigree data might be used for analyses of the population 
structure and genetic diversity of the Central Rhodope Sheep breed.

Keywords: herdbook; completeness; local breed

ВЪВЕДЕНИЕ

Среднородопската овца е местна порода, 
създадена чрез масов отбор и селекция в ра-
йона на средните Родопи (гр. Смолян, гр. Че-
пеларе, с. Момчиловци, гр. Девин, гр. Кричим 
и др.), откъдето идва и наименованието ѝ. За 
нейното създаване основна роля са имали 
съществуващите специфични изисквания за 
производство на изделия от вълна (като ки-
теници, дрехи и др.) и обширните високопла-
нински пасища на Родопа планина. В тежките 
години след Балканските войни тя е подпо-
могнала една голяма част от населението на 
тези райони да оцелее и съхрани своята соци-
ално културната идентичност, като същевре-
менно допринася и за запазването на еколо-
гичното равновесие в Родопите. След Втората 
световна война Среднородопската овца, както 
и други местни породи е била използвана за 
основа за кръстосване с високо продуктив-
ни породи, което драстично намалява числе-
ността ѝ. Селекционната дейност с всички по-
роди се е водила от държавата. С преустрой-
ството на селското стопанство в България, 
започва и реорганизация на селекционния 
процес, като за повишаване ефективността на 
селекционната дейност в животновъдството 
се създават неправителствени организации – 
развъдни асоциации, към които се прехвърля 
тази дейност. Създадени са две организации, 
осъществяващи развъдна дейност със Сред-
нородопската овца, Сдружение организация 
за развъждане на цигайски, романовски и 
местни породи овце в Република България 
(ОРЦМПО – Троян) и Асоциация за развъжда-
не на Среднородопска, Каракачанска и Родоп-
ски цигай овце (АРСРККРЦО - Смолян). АР-
СРККРЦО – Смолян започва дейност с 2 656 
броя овце майки и 36 броя мъжки разплодни-

ци в 20 ферми на територията на Смолянска 
и Кърджалийска област, като информацията 
за тях е прехвърлена от наличните родослов-
ните книги, водени до тогава от държавата. В 
периода от 2014 до 2016 г. към организация-
та се присъединяват и членове от ОРЦМПО 
– Троян, поради това че същата прекратява 
дейността си със Среднородопската порода и 
в отчета за 2016 година породата вече наброя-
ва 7 391 броя овце майки, 167 броя мъжки раз-
плодници в 38 ферми в Смолянска, Кърджа-
лийска и Хасковска област. След 2016 година 
породата бележи стабилен тренд на развитие 
и цялата информация се съхранява в единна 
електронна родословна книга.

За изследване на популационната струк-
тура и генетично разнообразие при дребните 
преживни животни все още масово се използ-
ва родословната информацията (Cortellari et 
al., 2022). В това отношение, пълнотата и ка-
чеството на педигрето са критични, тъй като 
грешките в педигрето могат да доведат до 
вземането на неправилни решения при съхра-
нението на породите (Oliehoek & Bijma, 2009). 
Ето защо всички изследания на родословна-
та информация включват и някаква оценка за 
нейното качество, например Vyas et al., 2022; 
Justinski et al., 2023; Nilson et al., 2023. Някои 
изследвания даже изключват животните, кои-
то нямат достатъчно пълни педигрета (Kasap 
et al., 2021). До този момент не е правена оцен-
ка на информацията, регистрирана в родо-
словната книга на АРСРККРЦО – Смолян 
за животните от Среднородопската порода с 
оглед на бъдещото ѝ използване за анализ на 
инбридинг, генерационен интервал, ефекти-
вен популационен размер и други важни па-
раметри за породата.

Целта на проучването беше да се оцени 
качеството на информацията в родословната 
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книга на породата Среднородопска овца, от-
насяща се до произхода на животните. 

МАТЕРИАЛ И МЕТОДИ

Бяха използвани данните, налични към ме-
сец март 2024 година, в родословната книга 
на Среднородопската овца водена от Асоциа-
ция за развъждане на Среднородопска, Кара-
качанска и Родопски цигай овце. Събраният 
педигре файл съдържа информация за дата 
на раждане, пол, баща и майка на 18 720 жи-
вотни, родени в периода 2005-2023 година. 
За анализ беше използван R версия 4.1.1 (R 
Core Team, 2021), по-специално пакета optiSel 
(Wellmann, 2019), версия 2.0.5. Допълнител-
но педигрето беше проверено за грешки и 
с версия 5.6g на програмата PedigreeViewer 
(Kinghorn, 2011). Намерените единични слу-
чаи на цикли и несъответствия в пола на жи-
вотните бяха разрешени, чрез изтриване на 
конфликтните данни.

Педигрето беше оценено чрез няколко ин-
декса:

1. Индекс за пълнота (PCI) съгласно алго-
ритъма описан в MacCluer et al. (1983)

2. Еквивалентен брой пълни пояси (Maignel 
et al., 1996), дефиниран като сума от дялове-
те на известните прародители във всички 
проследени поколения назад. Дялът на всеки 
прародител се изчислява по формулата (1/2)n, 
където n е броят поколения разделящи инди-
вида от прародителя му.

3. Брой напълно проследени пояси, дефи-
ниран като брой поколения разделящи инди-
вида от генерацията в която всички негови 
прародители са известни 

4. Максимален брой проследени пояси, де-
финиран като брой поколения между индиви-
да и най-далечния му известен прародител.

РЕЗУЛТАТИ И ДИСКУСИЯ

От 18 720 записа, 490 са мъжки, а 18 230 
женски животни. Сред родителите им бяха 

идентифицирани 200 бащи и 3 766 майки, 
които нямат индивидуален запис в родослов-
ната книга. С тях общият брой индивиди в 
педигрето е 22 686 (Таблица. 1). От тях, 585 
различни бащи и 12 156 различни майки са 
оставили потомство в родословната книга. 
Над 75% от всички индивиди и над 91% от 
животните със записи в родословната книга 
имат двама известни родители. За 283 жи-
вотни е регистриран само единият родител, 
а общият брой индивиди с двама неизвестни 
родители е 5 341, като от тях 585 нямат регис-
трирано потомство. 

Разпределението на животните от ро-
дословната книга по години на раждане е 
представено на Фиг. 1. Рязкото нарастването 
в броя на родените от 2012 до 2015 година е 
свързано с приемането на фермерите, които 
са били членове на ОРЦМПО – Троян, пре-
ди прекратяването на работата ѝ със Средно-
родопската порода. Пикът на родените през 
2016 година животни се дължи на по-големия 
брой женски и мъжки агнета оставени в ста-
дата с цел подмладяване на стадата, като един 
от критериите при избора на тези животни е 
бил наличието на повече родословна инфор-
мация. След 2017 година в стадата се оставят 
около 20% от младите животни.

Таблица 1. Основни параметри на педигрето на 
Среднородопската овца 2005-2023 г. 
Table 1. Summary statistics of the pedigree of 
Central Rhodope sheep in years 2005-2023

Брой записи в родословната книга 18 720
От тях мъжки 490
От тях женски 18 230
Общ брой индивиди в педигрето 22 686
Брой индивиди с двама известни родители 17 062
Брой индивиди със само един известен 
родител 283

Брой индивиди с двама неизвестни родители 5 341
Брой индивиди с неизвестни родители и без 
потомство 585

Брой бащи 565
Брой майки 12 156
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Пълнотата на педигрето нараства стабилно 
във времето, достигайки 100% известни пра-
родители в първи и втори пояс през 2022-2023 
година (Фиг. 2). По-ниската стойност на инде-
кса за пълнота на животните родени през 2017 
година е свързана с приемането на стадо жи-

вотни без произход, преди затварянето на ро-
дословната книга. Средните стойности на ин-
декса за пълнота за останалите пояси също на-
растват, като за животните родени през 2023 
година те са над 0.5: 0.52 за шести пояс, 0,62 за 
пети 0.76 за четвърти и 0.94 за трети пояс. 
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Figure 1. Number of animals registered in the herdbook by year of birth
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Figure. 2. Average completeness of the Central Rhodope Sheep pedigree using PCI (MacCluer et al., 1983)
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Тези стойности свидетелстват за равно-
мерно натрупване на информация по бащина 
и майчина линия, тъй като индексът на пъл-
нота оценява с по-голяма тежест липсата на 
информация за прародители в единия клон на 
педигрето. Например, ако за дадено животно 
е неизвестен дори само единия родител, то 
индексът на пълнота на педигрето му е нула. 

Тази метрика е подходяща за оценка на пъл-
нотата на педигрето за изчисляване на инб-
ридинг, тъй като за откриване на инбридинг е 
необходима информация и по двете прароди-
телски линии. Трябва да се отбележи, че има 
и случаи когато и при ниски стойности на ин-
декса може да бъде оценен коректно инбри-
динга, например, когато животните от базо-
вата популация са от различни неродствено 
свързани породи. В случая на Среднородоп-
ската овца, индексът за пълнота на педигрето 
в последните години е с достатъчно високи 
стойности, за установяване на инбридинг.

Общо, сред животните родени 2005-2023 
година, най-често се проследяват от 1 до 3 по-
яса (Фиг. 3). При популацията на родените в 
последните 5 години (2019 - 2023 г.), най-мно-
го са тези с 3 до 4 пояса. Максималната дъл-
бочина на педигре на животно е 6. Толкова на 
брой пояси назад се проследяват за 97 женски 
животни, първото от които е родено през 2020 
година. Педигрето на едно от тези животни е 
показано на Фиг. 4. Както се вижда на тази 
фигура, въпреки дълбочината на педигрето, 
то има само 3 пълни пояса. Това важи и за ос-
таналите 96 животни. При мъжките животни, 
най-дълбокото педигре е с 5 пояса, като и при 
тях три са пълни. Такива педигрета се про-
следяват при 15 животни.

Средният брой пълни пояси нараства през 
годините, като за родените след 2019 година 

 
Фигура. 3. Максимална дълбочина на 

педигрето на животните родени в периода 2005-
2023 г. 

Figure 3. Maximal pedigree depth of the animals 
born in years 2005-2023

 
Фигура. 4. Eдно от животните с най-дълбоко педигре

Figure 4. Оne of the animals with deepest pedigree
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Figure 5. Average number of complete and equivalent complete generations by year of birth

животни вече е над 2 (Фиг. 5). Максимални-
ят брой пълни пояси, идентифициран в пе-
дигрето на животно е 4. Такава пълнота на 
педигрето е установена само при едно един-
ствено женско животно, родено през 2023 го-
дина. При 1 625 животни, 50 мъжки и 1 468 
женски са установени 3 пълни пояса. Всички 
тези животни са родени в периода 2019-2023 
г., което предполага, че от 2024 година в пе-
дигрето ще се увеличава дялът на животните 
с 4 пълни пояса. При друга българска поро-
да – Бяла Маришка овца, където е изследва-
но педигре с 3 038 индивида, съставено от 
животни родени от 1992 до 2015 година, с 
данни за млечната продуктивност и техните 
прародители (Zhelyazkova et al., 2023), сред-
ният брой пълни пояси е 2.05, което е между 
стойността за цялото педигре на Средноро-
допската овца – 1.47 и тази за периода 2019-
2023 г. – 2.17.

Средният брой пълни и еквивалентни пъл-
ни пояси са почти еднакви за животните ро-
дени през 2009 и 2010 година, тъй като много 
малка част от родените тогава имат регистри-
рана някаква информация за произход. След 
тези години, постепенно се трупат данни и 
двата показателя започват да нарастват, ма-

кар и с по-бавна скорост във времето, преди 
затварянето на родословната книга, поради 
включването на животни без информация за 
произход. За популацията на родените през 
периода 2019-2023 година, средната стойност 
на броя еквивалентни пълни пояси е 2.668. 
Обикновено, тази метрика се използва за 
обща оценка на пълнотата на педигрето, кога-
то оценката трябва да бъде представена само 
с едно единствено число.

ЗАКЛЮЧЕНИЕ

В настоящето изследване се наблюдава 
обичайното нарастване на пълнотата на пе-
дигрето с натрупване на информация във 
времето, макар и забавено в началните го-
дини на изследвания период, поради включ-
ване на животни без произход. Стойностите 
на метриките за оценка на пълнотата на пе-
дигрето свидетелстват за системно водене на 
родословната книга от страна на развъдната 
организация и за възможността педигрето 
да бъде използвано за изчисляване на важни 
параметри като инбридинг, генерационен ин-
тервал, ефективен популационен размер.
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